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1. COMPETENCIAS Y RESULTADOS DE APRENDIZAJE

1.1. Conocimientos o contenidos (Knowledge)

K2. Comprender los conceptos clave de las estructuras de datos masivos necesarios en biologia y los
algoritmos necesarios para trabajar con ellas

K5. Conocer las principales infraestructuras de computacién relacionadas con el trabajo con datos
médicos.

K7. Conocer cémo se comportan las entidades bioldgicas, entendiéndolas como sistemas
simplificados y modelables

1.2. Habilidades o destrezas (Skills)

H2. Resolver problemas de bioinformatica, aplicando métodos estadisticos y computacionales,
relacionados con la investigacion médica.

H3. Realizar disefios conceptuales para aplicaciones de bioinformatica, trabajando en un equipo
interdisciplinar.

H4. Generar modelos computacionales que permitan predecir el comportamiento de entidades
bioldgicas (células, proteinas, aminoacidos, etc.) a ordenador, para optimizar los recursos necesarios
en investigacion.

H5. Analizar y plantear soluciones a problemas dados a través del analisis y representacion de datos
en el ambito de la medicina.

1.3. Competencias (Competences)

C1. Aplicar los conocimientos obtenidos de biologia, informatica, matematicas, fisica y estadistica para
comprender las principales problematicas que se presentan en la bioinformatica.

C2. Analizar y resolver problemas biolégicos y biomédicos con el soporte de herramientas
computacionales, en el ambito de la investigacién biomédica basica y traslacional.

C3. Explotar tecnologias avanzadas de aprendizaje automatico y mineria de textos para obtener
informacion y analizar datos mediante inteligencia artificial.

C4. Emplear técnicas computacionales para procesado, almacenamiento y manejo de datos masivos,
principalmente generados por las tecnologias "6micas" de alto rendimiento en biologia y biomedicina.
C5. Disenar, implementar y evaluar modelos computacionales de estructuras bioldgicas (aminoacidos,
nucledtidos, etc.) para predecir sus comportamientos (estructuras, funciones, y dinamica) in silico. C2,

2. CONTENIDOS

2.1. Requisitos previos
Ninguno.
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2.2. Descripcion de los contenidos

IVERSTIDAD
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Técnicas de secuenciacion y alineamiento a ordenador.
Prediccion de la estructura génica y generacion de vectores recombinantes in silico.
Correlacion de datos émicos. Clustering y predictores.

2.3. Actividades formativas

Modalidad presencial:

Resolucion de casos practicos: enfermedades raras.

ACTIVIDAD FORMATIVA

HORAS

PORCENTAJE DE PRESENCIALIDAD

AF1 Leccion magistral,
con estudio y
resolucion de casos y
problemas

28

100% = 28

AF4 Estudio individual

58

0%

y trabajo autbnomo

AF6 Resolucion de
casos practicos

100% =12

AF7 Evaluacion

100% =2

HORAS

NUMERO TOTAL DE

100

3. METODOLOGIA DOCENTES
El profesorado podréa elegir entre una o varias de las siguientes metodologias detalladas en la
memoria verificada del titulo.

Codigo

METODOLOGIAS
DOCENTES

Descripcion

MD1

Metodologia clasica

Lecciones magistrales participativas en las que se
trabajara el contenido de la asignatura a través de
la exposicion docente apoyada en presentaciones,
videos, etc. y actividades de andlisis, reflexion,
debates, etc.

MD2

Aprendizaje basado
en
Proyectos/Problemas

El alumnado trabajara en la resolucién de
problemas planteados por el docente en relacion
con la asignatura a través de la investigacion y
planificacion, planteando soluciones basadas en
sus conocimientos y destrezas adquiridas.

MD3

Aprendizaje
cooperativo

El alumnado, organizado en equipos de tamafno
reducido, desarrollara tareas o proyectos con una
meta comun, cuidando la interdependencia y
responsabilidad individual, estableciendo roles para
la organizacion del trabajo y normas para la
resolucion de los conflictos que puedan surgir.
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4. SISTEMA DE EVALUACION

4.1. Sistema de calificaciones
El sistema de calificaciones finales se expresara numéricamente del siguiente modo:
0 - 4,9 Suspenso (SS)
5,0 - 6,9 Aprobado (AP)
7,0 - 8,9 Notable (NT)
9,0 - 10 Sobresaliente (SB)

La mencién de "matricula de honor" podra ser otorgada a alumnos que hayan obtenido una
calificacién igual o superior a 9,0. Su niumero no podra exceder del cinco por ciento de los
alumnos matriculados en la materia en el correspondiente curso académico, salvo que el numero
de alumnos matriculados sea inferior a 20, en cuyo caso se podra conceder una sola “Matricula
de Honor”.

4.2. Criterios de evaluacion

Convocatoria ordinaria

Sistema de evaluacion Ponderacion
Participacion 5%-10%
Trabajos y proyectos 20%-25%
Examen parcial 10%-20%
Examen final 50%-60%

Convocatoria extraordinaria

Sistema de evaluacion Ponderacion
Trabajos y proyectos 10%-20%
Examen final 80%-90%

5. BIBLIOGRAFIA

Bibliografia basica

Bibliografia recomendada

6. DATOS DEL PROFESOR

Puede consultar el correo electronico de los profesores y el perfil académico y profesional del
equipo docente, en https://www.nebrija.com/programas-postgrado/master/bioinformatica/
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